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Social Network Analysis

• Social

• Agents and actors  

• Network 

• Relationships

• Analysis

• Visualization and metrics

• From intuition to apply algorithms to calculate mathematical measures 
of graph properties
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Network “relationship”

Edge Weights
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What can network analysis do? 

• Cohesion 

• Is the network held together or fragment?

• Centrality

• Who is the central figure in the network?

• Community detection

• Are there meaningful subgroups within the network?
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Models of network cohesion 
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C++板 健身板 狗板

健身房
教練課

深蹲
硬舉

重訓飲食

疾病
獸醫

安慰
支持拾尋

認養

安樂死
除跳蚤

健身板與狗板僅呈現前四大模組(約佔網絡總節點數30%)

What can network analysis do?
Cohesion 
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What can network analysis do?
Cohesion 



What can network analysis do?
Centrality 
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What can network analysis do?
Centrality 
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What can network analysis do?
Community detection

Label color: Chapters 

Node color: Clustering
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Bibliographic network

• Co-authorship 

• Co-word

• Co-citation 

• Author co-citation 

• Bibliographic coupling

• Author-bibliographic coupling 
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Co-author network



Collaborative network over time: 1989-2014
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Co-word networks

MindfulnessStress

Depression

Meditation

Breathing 

practice

Music
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Target Set Cited Set

Bibliographic coupling
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Target Set Citing Set

Co-citation network
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Identify research trends/fronts03

Innovative services: Research 
Intelligence

02 Domain analysis

Institutional research impact01
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DNA (Domain Network Analysis) Since 2018

Combining citation network analysis to visualize research domain 



Online application site

https://www.lib.ntu.edu.tw/events/2019_dna/

Service procedures
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https://www.lib.ntu.edu.tw/events/2019_dna/


Co-authorship: system biology

21

• 在57,918位作者中，有328位作者發表超過10篇文獻，並與其他作者間有合著連結關係。(共分為28個集群)
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Co-authorship (institutes): system biology

22

• 在9,000個發表機構中，有413所機構至少發表20篇以上文章。(共分為8個集群)

局部放大圖
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Co-word: system biology
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• 在22,766個作者給定之關鍵詞中，計有413個至少共現15次。(共分為10個集群)
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Co-word: system biology
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• 以年代的角度重新看作者關鍵字的分布。顏色越淺者，為越新之關鍵字。
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• 在17,612篇文獻中，有書目耦合關係、且至少被引用250次的文獻計有311篇文獻所組成。(共分為11個集群)

Sievers(2011).Fast, scalable 

generation of high‐quality protein 

multiple sequence alignments 

using Clustal Omega. Molecular 

Systems Biology,7(1).

Kitano(2002).Systems Biology: A 

Brief Overview. Science, 295(5560), 

1662-1664.

Szklarczyk(2015).STRING v10: 

protein–protein interaction 

networks, integrated over the tree 

of life. Nucleic Acids Research, 

43(1), 447-452.

Baba(2006).Construction of 

Escherichia coli K‐12 in‐frame, 

single‐gene knockout mutants: the 

Keio collection. Molecular Systems 

Biology,2(1).

Langfelder(2008). WGCNA: an R 

package for weighted correlation 

network analysis. BMC 

bioinformatics, 9(1), 559.

Giot(2003). Science, A protein 

interaction map of Drosophila 

melanogaster. 302(5651), 1727-

1736.

Bibliographic coupling: system 
biology
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Knowledge sources analysis: journals
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• 所有的被引文獻來自於49,567種期刊，其中408種期刊被引用了370次(篇)以上。(共分為6個集群)
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Knowledge sources analysis: authors

27

• 所有的被引文獻來自於310,551位作者，其中335位作者被引用了150次以上。(共分為5個集群)
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Research front analysis: I 
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• 後續的引用文獻，且在自身領域被高度
引用的文章群，所呈現的共現詞模型，
可推測目前最新的研究方向。

• 5,132個作者關鍵詞中，有181個關鍵詞
至少共同出現5次。(共分為10個集群)

HIGHLY CITED(前1%) & HOT PAPERS(前0.1%)
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Research front analysis: II 
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• 在排除高被引限制後，2019-2020年的引用文獻至少共同出現100次的作者關鍵字，有138個關鍵字。(共分為6
個集群)
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Path Analysis
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以檢索到的高被引論文，前後引用
的關係，建立領域的引用路徑分析
圖，可略觀此領域的歷史發展脈絡。

在圖片上方的方格，為檢索到的早期
高被引論文，為該領域開先河者。

於圖片中間的方格，為引用先人文獻，
又被後人大量引用的承先啟後者。

於圖片下方的方格，為較後期發表的
高被引論文，可視為該領域集大成者。
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01.

系所服務

02.

學術
研究力
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Strategic map



Future directions

39

數據類型

數據來源

學術指標

資料介接

分析方法
及工具

4. VOSViewer、

CiteSpace、Gephi

外，開發其他分析

方法及工具。

5. 已與本校人事室及研

發處合作介接定期取得

資料，擴大國際處、產

學聯盟等單位。

1. 除期刊文獻外，增加

專利、會議論文等

2. WoS、Scopus外，

增加TCI中文資料等

3. 除引文資料庫常用指

標外，增加Almetrics等

臺大學術典藏 (institution repository) NTU 

Scholars提供儲存多元資料類型，是數據管

理的重要基礎，持續介面功能的開發與創新

。

2020/11/16

https://scholars.lib.ntu.edu.tw/


Thank you for your time!


